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Resumo: OBJETIVO: Considerando que individuos com Sindrome de Down SD) apresentam alteracfes
no sistema imunolégico que resultam em frequéncia aumentada de infecgbes e doencas
autoimunes, este estudo avaliou o polimorfismo -1082AG, na regido promotora do gene da IL-
10, em individuos com SD e sem a sindrome, visando identificar diferengas entre os grupos que
possam estar relacionadas com manifestagdes clinicas da sindrome. METODO: Foram avaliados
94 individuos com trissomia livre do cromossomo 21 e 95 individuos sem a sindrome grupo
controle). O DNA foi extraido a partir de amostras de sangue periférico e a andlise molecular
para avaliacdo do polimorfismo foi realizada por meio da técnica de PCR-RFLP Reagdo em
Cadeia da Polimerase — Polimorfismos de Comprimentos de Fragmentos de Restri¢&o),
utilizando-se a enzima MNI1 para o reconhecimento do sitio polimorfico. O efeito do
polimorfismo foi avaliado nos modelos codominante, dominante, recessivo, overdominante e
aditivo pela ferramenta SNPStats. As frequéncias aélicas e genotipicas foram avaliadas pelos
testes de Qui-quadrado e Fischer. RESULTADOS: A frequéncia do alelo polimorfico -1082G foi
0,36 no grupo caso e 0,29 no grupo controle P=0,17). N& houve diferenca significante na
distribuicdo genotipica entre os grupos P=0,41). Também ndo foi observada associagdo entre o0
polimorfismo -1082AG e SD nos modelos genotipicos estudados codominante, P=0,43;
dominante, P=0,30; recessivo, P=0,26; overdominante, P=0,80 e aditivo, P=0,20 ).
CONCLUSAO: NZo héa evidéncias de associagio entre o polimorfismo -1082AG e a SD na
casuistica avaliada. A avaiagdo de outros polimorfismos de interleucinas e a ampliagdo da
casuistica pode contribuir para a melhor compreensdo do impacto desses polimorfismos no
sistema imunol égico de individuos com SD.
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