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Resumo: Objetivos: Verificar o perfil genético para risco e gravidade da bronquiolite viral aguda
grave(BVAG) considerando genes relacionados a resposta inflamatria. Métodos. Incluidos 186
pacientes com BVAG por diagnéstico clinico, com idade inferior a um ano e 536 controles
saudéveis com idade superior a 18 anos sem histéria de doenca pulmonar pessoa e/ou na familia
por duas geracdes. Variaveis populacionais: ventilagdo mecanica(VM), oxigenoterapia, tempo de
internacdo e permanéncia em unidade de tratamento intensivo(UTI). Avaliados 125 genes, para
256 polimorfismos. Analise genética realizada pela plataforma OpenArrayTM e estatistica pelo
SPSS vs22,0. ?=0,05. Resultados: Para os polimorfismos analisados, houve associacdo com 65
polimorfismos em 51 genes para a presenca de BVAG. Na amostra analisada, o fator protecéo
[odds ratio(OR) inferior a um] teve amplitude de 0,03(95%IC=0-0,24; rs790631*TT, gene
IL23R) a 0,64(95%IC=0,43-0,96; rs487202* GG, gene IL23R). Vaores de OR indicando maior
risco para a BVAG apresentou menor OR=1,49(95%I C=1,02-2,20, rs1898671* GG, gene TSLP)
e trés superiores a dez, indicando ato risco para BVAG[(OR=17,12; 95%IC=7,83-37,44,
rs35094768* AC, gene TBXAZ2R); (OR=10,66; 95%I C=5,46-20,80; rs5743708* AG; gene TLR2);
(OR=10,62; 95%IC=4,25-26,53; rs6334* AG; gene NTRK1). Para internagdo, houve associagao
com nove polimorfismos em seis genes, com maor OR no rs907091* CC(OR=4,011,
95%I C=1,756-9,16) gene IRAK3, e menor no rs1538372* AA(OR=0,064; 95%IC= 0,008-0,507),
gene CH13L 1. Para oxigenoterapia, houve associacdo com sete polimorfismos em quatro genes,
com maior OR no rs7216389* CC(OR=4,742; 95%IC=1,28-17,56), gene GSDMB, e menor no
rs4704727* TT(OR=0,056; 95%IC=0,007-0,447), gene TIMDA4. Para a necessidade de UTI,
houve associagdo com quatro polimorfismos em quatro genes, com maor OR no
rs6737848* CC(OR=3,529; 95%IC=1,616-7,707), gene SOCS5, e menor no
rs4986791* TT(OR=0,156; 95%IC=0,031-0,784), gene TLR4. Para necessidade de VM, houve
associacdo com seis polimorfismos em seis genes, com maior OR no rs6737848* CC(OR=3,2;
95%I C=1,367-7,489), gene SOCS5, e menor no rs315952* CC(OR=0,155; 95%lC=0,046-0,519),
gene IL1IRN. Conclusdo: Mdltiplos genes atuam na presenca e gravidade da BVAG, tendo
respostas com “peso” diferenciado em relacéo aos variantes genéticas.

http://anai s.sbp.com.br/trabal hos-de-congressos-da-sbp/37-congresso-brasil eiro-de-pediatria/ 1421-bronquiolite-viral-aguda-grave-associada-com-a-variabilidade. pdf



