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Resumo: INTRODUÇÃO: Desde a introdução das vacinas contra Rotavírus em alguns países do mundo, 
observa-se que o Norovírus está sendo responsável por maior número de casos de gastroenterite 
aguda, principalmente em surtos. OBJETIVO: Identificar a prevalência e genótipos de Norovírus 
circulantes na América, bem como analisar as semelhanças entre os países envolvidos. 
MÉTODOS: Realizou-se uma revisão sistemática referente ao período de 2006-2011 nos bancos 
de dados SCOPUS, LILACS e PUBMED, selecionando-se os estudos com crianças menores de 
12 anos com gastroenterite aguda. Foram extraídos os dados referentes ao número de amostras 
positivas para Norovírus, assim como os genótipos detectados em cada país. RESULTADOS: A 
estratégia de busca resultou em 9 estudos, conduzidos em 5 países: Brasil, Bolívia, Canadá, 
Estados Unidos e Nicarágua. Um total de 4484 amostras foram coletadas, sendo que o Norovírus 
foi encontrado em 979 (21,8%). A maioria dos genótipos identificados pertenciam ao genogrupo 
GII (94,5%). No Brasil, das 1617 amostras testadas, 279 (17,2%) foram positivas para Norovírus; 
na Bolívia, foram detectadas 76 (37,8%) amostras positivas; no Canadá, 53 (42,4%); nos Estados 
Unidos, 422 (22,6%); e 147 (22%) na Nicarágua. Os principais genótipos circulantes 
identificados em todo o continente foram GII.4 (70,8%), seguido pelo GII.12 (9,5%) e GII.6 e 
GII.13 (2,6%). Apenas 1 amostra pertenceu ao GIV e houve 3 co-infecções GI+GII. 
CONCLUSÃO: O GII.4 foi o mais prevalente em todos os países da América estudados, assim 
como reportados em outros países do mundo. Os genótipos GII.6, GII.12, GII.14 e outros 
também foram identificados em mais de um país.
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